
b- Les découvertes liées au séquençage de l’ADN humaines

Le séquençage complet du génome humain, soit 3,2 milliards de paires de bases, s’est achevé en 2004 
après 15 années d’une collaboration internationale.
Le génome humain est composé d’environ 20 à 25 000 gènes répartis sur 23 paires de chromosomes. Il n’y 
a pas vraiment de gènes spécifiques de l’humain et beaucoup de gènes sont présents chez les autres 
Primates (en particulier Chimpanzé et Gorille). D’autres gènes proviennent également de virus ou de 
bactéries (de l’ordre de 5 à 7%) et suggèrent des transferts de gènes.
L’ensemble des gènes n’occupent que 1.5% de la totalité du génome (ADN codant) et la fonction de l’ADN 
non codant n’est pas encore très bien connue (télomère, centromère). Sur les 23 000 gènes identifiés, près 
de la moitié d’entre eux possèdent encore une fonction inconnue.


