
c- Le séquençage de génomes individuels

Actuellement, les méthodes de séquençage sont beaucoup plus rapides et beaucoup moins coûteuses de 
nos jours. Elles permettent donc d’étudier de nombreux génomes individuels (différences entre populations, 
maladies génétiques, risques de cancers, résistances à certaines maladies comme le VIH, la peste …).

Les génomes individuels diffèrent essentiellement par des changements ponctuels de nucléotides appelées 
SNP (Single Nucleotide Polymorphism) qui sont également à l’origine des différents allèles d’un gène. 
Malgré le fait que deux humains pris au hasard aient une diversité génétique de seulement 0.1%, cette 
diversité allélique entre les génomes humains individuels permet de les identifier. Chaque profil génétique 
est unique.


